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Variacion en el contenido en GC % en
procariotas
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Visualizacion de los isocoros por metodos

computacionales
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Contenido en GC de los intrones
humanos




exones

CORRELACIONES COMPOSICIONALES

GC3 vs Isocoros
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Density

Human Genome: GC distibution
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Correlacion entre el contenido en GC de
los cromosomas y la respectiva longitud
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Correlaciones entre el GC de cada cromosoma
y la media de GC3 y de los intrones
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Genoma Eucariota: estructura
3-D



El genoma de los mamiferos es un objeto de
una dimension (1-D) «metido» en un ntcleo
que es 400.000 veces mas corto que el eje mas
largo de todo el ADN. Esta restriccion espacial
necesita una compactacion jerarquica del
genoma 1-D hasta la cromatina 3-D dentro del
nucleo.






Territorios cromosomicos en
(FISH)




Origen isocoros

a) Teoria seleccionista: aumento de GC como
adaptacion a la mayor temperatura de
mamiferos y aves.

b) Teoria neutralista: biased gene conversion



Origen isocoros

Importante: el sesgo mutacional de los
mamiferos, en todos los isocoros, es hacia AT...
entonces???

Ademas, como vimos, tienen distintas
propiedades funcionales y estructurales los
isocoros ricos y pobres en GC... ;Actua la
seleccion natural?
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